AmpliSeq for
lHlumina Immune
Response Panel

Panel de ARN para el estudio
de 395 genes implicados en
interacciones entre los tumores
y el sistema inmunitario

« Centre los estudios en 395 genes que portan
biomarcadores de cancer indicativos de respuesta
de inmunoterapia

Prepare librerias listas para la secuenciacién en un dia
a partir de 1 ng de ARN de alta calidad 0 10 ng de ARN
extraido de tejido FFPE

Detecte la expresion de genes implicados en interacciones
de respuesta entre los tumores y el sistema inmunitario.
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Introduccion

Conocer la expresion de los biomarcadores del cancer
puede ser Util para predecir el éxito de determinados
tratamientos de inmunoterapia.! Para ayudar en esta tarea,
[llumina ofrece a los investigadores AmpliSeq for lllumina
Immune Response Panel, un ensayo de resecuenciacion
selectiva para la cuantificacién de la expresion de
biomarcadores de cancer en 395 genes implicados en
interacciones entre los tumores y el sistema inmunitario
(Tabla 1).

Immune Response Panel forma parte de un flujo de trabajo
integrado que incluye la preparacion de librerfas basada

en PCR AmpliSeq for lllumina, los procesos quimicos de
secuenciacion por sintesis (SBS, Sequencing By Synthesis)
de lllumina, asi como la tecnologia de secuenciacién de
nueva generacion (NGS, Next-Generation Sequencing) y los
analisis automatizados. A partir de tan solo 10 ng de aporte
de ARN, el panel permite a los investigadores detectar
biomarcadores asociados a diferentes subconjuntos de
leucocitos, a la presentacién del antigeno, a las vias de
sefializacién de punto de control y a la evolucién del tumor.
La poca cantidad necesaria de entrada posibilita su uso
con distintas calidades de muestras, como las de tejidos
fijados en formol y embebidos en parafina (FFPE, Formalin-
Fixed, Paraffin-Embedded). Como parte de la solucion

de resecuenciacion selectiva AmpliSeq for lllumina, el
panel de respuesta inmunitaria permite una evaluacioén
rapida y precisa de la expresion genética para estudios

de investigacion clinica y traslacionales.

Contenido genético significativo

El contenido de AmpliSeq for lllumina Immune Response
Panel se ha seleccionado en funcién de la informacién de
varias fuentes, como los articulos revisados por expertos
que sefialan marcadores potencialmente predictivos de
respuesta a farmacos; los expertos del Japan National
Cancer Center (Centro oncoldgico nacional de Japon); las
empresas farmacéuticas, las bases de datos publicas, como
la Database for Annotation, Visualization, and Integrated
Discovery, (DAVID, Base datos de anotacion, visualizacion

y deteccidn integrada), y el registro de ensayos clinicos
(clinicaltrials.gov). El panel resultante tiene como objetivo
395 genes expresados en el microentorno tumoral (Tabla 2).
Gracias a este panel listo para usar, los investigadores
ahorran tiempo y esfuerzo en la identificacion de objetivos,
el disefio de amplicones y la optimizacién del rendimiento.

Flujo de trabajo sencillo
y optimizado

AmpliSeq for lllumina Immune Response Panel forma

parte de una solucion de ARN a resultados que ofrece un
contenido optimizado, una preparacion sencilla de librerias,
sistemas de secuenciacion con solo pulsar un botény
analisis simplificados de los datos.
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Tabla 1: Resumen de AmpliSeq for lllumina Immune
Response Panel

Parametro Especificacion
N.° de genes 395
Genes asociados a la
Objetivos respuesta inmunitaria en
varios genes funcionales
Tamafo qle objetivo 49 Kb
acumulativo

Niveles de expresion
genética, incluidos genes
sin expresion y con
expresion baja

Tipos de andlisis

Tamafio del amplicén 106 pb de media

N.° de amplicones 398

Cantidad necesaria 1-100 ng (valor recomendado

de aporte de ARN de 10 ng)
N.° de grupos por panel 1
Igpnf;adtiebgges”as Tejido FFPE
Duracion total del ensayo? 6 horas
'aricetir\r)g)o de participacion <15 horas
Tiempo de conversion 2.5 dias

de ADN a datos

a. Eltiempo refleja Unicamente la preparacion de librerfas, sin incluir su
cuantificacion, normalizacion o agrupacion.

&

Consulte la lista exhaustiva de los genes de AmpliSeq
for lllumina Immune Response Panel

La preparacioén de librerias comienza con la conversion
de ARN total en ADNc, seguida de un sencillo protocolo
basado en PCR que puede completarse en tan solo

seis horas, con un tiempo de participacion activa inferior
a una hora y media. Las librerias resultantes pueden
normalizarse, agruparse y, posteriormente, cargarse

en una celda de flujo para su secuenciacion. Esta ultima
se efectla mediante los procesos quimicos probados

de SBS en un sistema de secuenciacion compatible

de lllumina (Tabla 3).
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Los datos resultantes pueden analizarse de forma local con
Local Run Manager o transmitirse con facilidad a BaseSpace”
Sequence Hub. Local Run Manager y BaseSpace Sequence
Hub pueden acceder al flujo de trabajo de analisis de
amplicones de ARN para el analisis. El flujo de trabajo de
andlisis de amplicones de ARN alinea las lecturas con las
regiones especificadas en el archivo de manifiesto, cuantifica
la expresion relativa de los genes y las isoformas entre

varias muestras, y compara la abundancia entre muestras.

El resultado proporciona la identificacion de la expresién

de la transcripcion y los resultados de expresion diferencial.

Tabla 2: Lista de genes para AmpliSeq for lllumina

Immune Response Panel

Regulacién linfocitaria

Marcadores linfocitarios

Presentacion de antigeno

Marcador de linfocito B

Procesamiento del antigeno

Célula dendritica

Respuesta inmunitaria innata

Célula dendritica, macrofago

Inhibicién leucocitaria

Linfocitos T colaboradores

Migracion leucocitaria

Macrdéfago

Activacion linfocitaria

Marcador mieloide

Desarrollo linfocitario

Neutréfilo

Infiltracion linfocitaria

Activacién de célula NK

Sefializacion de receptor
de linfocito B

Marcador de célula NK

Sefializacion de receptor
de linfocito T

Diferenciacién de linfocito T

Regulacion de linfocito T

Via de sefializacion de punto
de control

Coexpresion de RLT

Via de sefializacion de punto
de control

Sefializacion de citocina

Sefializacion de PD-1

Sefializacion de quimiocina

Objetivo de medicamentos

Sefializacion de citocina

Caracterizacion tumoral

Sefalizacién de interferén

Adhesidn, migracion

Sefializacion de interferén
de tipo |

Apoptosis

Sefializacion de interferén
de tipo Il

Proliferacion

Constitutivo

Antigeno tumoral

Constitutivo

Marcador tumoral
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O/ Obtenga mas informacién acerca de los sistemas de
secuenciacion de lllumina en illumina.com/systems

2

C// Para obtener mas informacion sobre la informatica
de lllumina, visite la pagina illumina.com/products/
by-brand/ampliseq/informatics

Tabla 3: Sistemas de secuenciacion de Illumina que
se recomienda utilizar con AmpliSeq for lllumina
Immune Response Panel

N.° de Duracion
Instrumento muestras por del
experimento experimento
MiniSeq™ System 3 17h

(rendimiento medio)

MiniSeq System

(rendimiento elevado) 24 24n
MiSeq Systenj ' 16 24 h
(procesos quimicos v2)

mir%igsgssgeuTmicos v3) 24 2n
NextSeq 550 System 96 26 h

(rendimiento medio)

Datos precisos

AmpliSeq for lllumina Immune Response Panel permite el
estudio de genes implicados en el sistema de respuesta
inmunitaria y en el microentorno tumoral. Para demostrar la
precision del ensayo, se analizo por duplicado ARN aislado
de tejido pulmonar con el panel de respuesta inmunitaria

y NextSeq” System. Los resultados muestran una elevada
concordancia (R? = 0,98) entre las dos muestras (Figura 1).
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Figura 1: Alta concordancia entre los duplicados. Las librerfas

se prepararon con ARN aislado de tejido pulmonar y AmpliSeq for
[llumina Immune Response Panel y se secuenciaron en NextSeq
System. Un diagrama de reproducibilidad pone de manifiesto la
elevada correlacion existente entre dos duplicados de la misma
muestra de ARN. R? equivale a una medicion estadistica de la
correlacion de datos.

Informacion adicional

AmpliSeq for lllumina Immune Response Panel, illumina.
com/products/by-type/sequencing-kits/library-prep-
kits/ampliseg-immune-response-panel.html

Solucion de secuenciacion selectiva AmpliSeq for lllumina,
illumina.com/products/by-brand/ampliseqg.html
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Datos para realizar pedidos

Puede solicitar en linea los productos AmpliSeq for lllumina
en la pagina illumina.com

N.° de

Producto g

catalogo
AmpliSeq for lllumina Immune Response
Panel (24 reactions) 20019169
AmpliSeq for lllumina Library PLUS
(24 reactions) 20019101
AmpliSeq for lllumina Library PLUS 20019102
(96 reactions)
AmpliSeq for lllumina Library PLUS
(384 reactions) 20019103
AmpliSeq for lllumina CD Indexes Set A
(96 indexes, 96 samples) 20019105
AmpIiSeq for lllumina cDNA Synthesis 20022654
(96 reactions)
AmpliSeq for lllumina Sample ID Panel 20019162
AmpliSeq for lllumina Direct FFPE DNA 20023378
AmpliSeq for lllumina Library Equalizer 20019171
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